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0.1607 GO:00000 A2ZML3;ABCB1LA;ACOD1,ACOX1;ADAM15,ADGRG2;AHR1B;ASCL1;BUB1;CBX2;CDK6;CDT1;CYP:

0.1678 GO:00023 A2ZML3;ACAAL;ACKR2;ACOD1;ADD2;ADGRF5;AGPAT2;ANK1;AVD;CDK6;CDKN2B;CDT1;,CREGI;I
0.4 GO:00038 ABCA12;ABCB1LA;ABHD3;ABHD6;ACAAL;ACACA;ACACB,ACAD11;ACOD1;ACOX1;ACSBG2;ACS

0.0214 GO:00051 ADD2;ANK1;CARD10;EPB42;IFT80;LAMB3

0.0928 GO:00052 ABCA12;ABCB1LA;APOF,ATP6VODZ2;CACNA1H;CETP;CHRNAS;FABP2;FABP4;GJA1;GRIN2C;HBB/

0.6535 GO:00054 A2ML3;ABCA12;ABCB1LA;ACACA;ACACB;ACAD11;ACKR2;ACOX1;ADAM15,ADAMTSL5;ADD2;A

0.8321 GO:00056 A2ML3;ABCA12;ABCB1LA;ABHD6;ACAALACACA;ACACB;ACAD11;ACKR2;ACOD1;ACOX1;ACSB
0.1 GO:00076 AHR1B;ALDH1A3;ARR3;ASCL1;ASIP;CASR;CHRNA3;DAB1;DCDC2;DNM1;DPP4;ESPN;FABP4;GHF

0.5571 GO:00081 A2ML3;ABCB1LA;ABHD3;ABHDG6;ACAAL;ACACA;ACACB,ACAD11;ACOD1;ACOX1;ACSBG2;ACSL

0.8785 GO:00099 A2ZML3;ABCA12;ABCB1LA;ABHD3;ABHD6;ACAAL;ACACA;ACACB,ACAD11;ACKR2;ACOD1;ACOX

0.0071 GO:00162 GSTK1;GSTO2

0.1571 GO:00224 A2ML3;ABCB1LA;ACOD1;ACOX1;ADAM15,ADGRG2;AHR1B;ASCL1;BUB1;CBX2;CDK6;CDT1;CYP:

0.0357 GO:00226 ADD2;AMIGO2;ANGPTL3;DAB1;EPHAL;ITGB6;LOC121107687;PDIAG;SPONZ2; TENM?2

0.3071 GO:00230 ACKRZ;ACSL1;ADGRF5,ADGRG2;AHR1B;ANGPTL3;ARHGEF38;ARR3;ASCL1;ASIP;ATP6VOD2;BHLI

0.5178 GO:00325 A2ML3;ABCB1LA;ACACA;ACACB;ACKR2;ACOD1;ACOX1;,ADAM15;ADD2;ADGRF5,ADGRG2;AHR

0.4571 GO:00325 A2ML3;ABCB1LA;ACACA;ACACB;ACKR2;ACOD1;ACOX1;,ADAM15;ADD2;ADGRF5,ADGRG2;AHR

0.2464 G0O:00329 ABHD6;ADD2;AHR1B;ASCL1;ATP6VOD2;BUB1;CACNA1H;CARD10;CBX2;CDC45;CDCA9;CDK®6;CL

0.0035 GO:00380 ACKR2

0.0357 GO:00400 ALPLI,ASCL1;,CDT1;DHCR7;GIAL,LIPC;MUSTNI1;STMNI1, TENM2;WNT11

0.1035 GO:00400 ACKRZ2;ADD2;ASCL1;DAB1;DCDC2;DPP4;ENPEP;FDPS;FGF19;GJAL1;GRIN2C;IFT80;MAP3K15;MCN

0.0178 GO:00434 ASIP;DCT;GSTO2;L0C121107687;SHROOMS3

0.0964 GO:00444 ABCB1LA;ACOD1;AVD;CALA;CDK6;CDT1;CYP3A5;DPP4;:DUOXL;ECIZ;FGF19;GIAL;GPAM;IL22RA

0.025 GO:00485 A2ML3;LIPC;PANKI;PPARGC1A;PROK2;SLC4A1;SRD5A1
0.5857 GO:00508 A2ML3;ABCB1LA;ACAAL;ACACA;ACACB;ACKRZ2;ACOD1;ACSBG2;ACSL1;ADGRF5,ADGRGZ2;AGP/
0.375 GO:00511 A2ML3;ABCA12;ABCB1LA;ACAAL;ACACA;ACACB;ACKR2;ACOX1;ACSL1;ADD2;AGPAT2;ANGPTL

0.0035 GO:00517 GRID1

0.1785 GO:00517 A2ML3;ABCB1LA;ACOD1;ACOX1;ADAM15,ADGRG2;AHR1B;AVD;BUB1;CA5A;CDK6;CDT1;CYP3/

0.0607 GO:00600 ACKRZ2;ADGRF5;ADGRG2;CASR;CHRNASZ;EPHAL;GPR27;GRIN2C;IL1RL1;IL22RA1;LOC112531135

0.7178 GO:00650 A2ML3;ABCA12;ABCB1LA;ABHD6;ACACA;ACACB;ACKR2;ACOD1;ACOX1;ACSBG2;ACSL1;ADAM

0.0071 GO:00987 GSTK1;GSTO2

0.0857 GO:00987 A2ML3;ANGPTL3;ARHGEF38;CDKN2B;FGF19;GHRL;GPC3;GRIN2C;LOC107050717;MDK;PCOLCE

0.0071 GO:01101 GPC3;WNT11

0.9678 GO:01101 A2ML3;ABCA12;ABCB1LA;ABHD3;ABHD6;ACAAL,ACACA;ACACB;ACAD11;ACKR2;ACOD1;ACOX

0.0071 GO:01401 HBBA;HBE1

0.0571 GO:01401 AHR1B;ASCL1;BHLHA15;CREB3L3;CREG1;ELF3;KIAA1958;LOC112530071;MED13;MYCL;PPARGC



1B7;DHCR24;FDPS;GHRL;GJA1;HORMAD2;HYOU1,KCNQ1;LOC100858984;MAP3K15;MCM4;MCM5,MCM9;MEI1L;MKI67;PANK1;PROK2;PTTG2;RBPJ;SC
DACT2;DPP4;EPBA2;FASN;GADD45G;GJAL;GPAM;GPC3;HBAL;HSPOOB1;IL1RL1;LOC112530071;L0C121106502;L0C121106942;L0C121106943;LOCT76:!
L1;ADAM15;AGPAT2;,ALDH1A3;ALG12;ALPI;ALPK2;ATIC;ATP6VOD2;BUBL;CA5A;CASR;CDC45;CDK6;CDKN2B;CES1L2;CHKA;CYP2C23a;CYP2C23b;CYP.

\HR1B;ALDH1A3;ALPI,ANGPTL3;ANKL;,APOF,ARHGEF38;ARR3;ASCLL;ASIP;ATIC;AVD;BHLHA15,CACNA1H;CARD10;CASR;CBX2;,CDC45;CDK6;CDKN2B;
G2;ACSL1,ADD2;ADGRF5,ADGRG2,AGPAT2;AHR1B;ALDH1A3;ALG12;ALPI;,ALPK2;ANGPTL3;ANK1;,ARR3;ASCLL;ATIC,ATP6VOD2;BHLHA15;BUB1;CASA,;

1;ADAM15;,ADGRF5,AGPAT2,ALDH1IAS;ALG12,ALPI,ALPKZ,ANGPTL3;ANKL,APOF,ASCLL;ASIP,ATIC;.BHLHA15;BUB1;CACNA1H;CASR;CDC45,CDK6;CDI
(1;ACSBGZ2;ACSL1;ADAM15,ADD2,ADGRF5,ADGRG2;,AGPAT2,AHR1B;ALDH1A3;ALG12;ALP,ALPK2;,AMIGO2; ANGPTL3;ANK1;APOF,ARHGEF38;ARR3;A

1B7;DHCR24;FDPS;GHRL;GJA1;HORMADZ2;KCNQ1;LOC100858984;MAP3K15;MCM4;MCM5;MCM9;MEI1L;MKI67;PANK1;PROK2;PTTG2;RBPJ;,SCD;SMC4
HA15;CACNA1H;CARD10;CASR;CDK6;CDKN2B;CHRNAS;CREB3L3;DAB1;DACT2;DHCR24;DLGAP5;DNAJB11;DNM1;DPYSL2;DUOX1;ENPEP;EPHAL;FAS
1B;ALDHI1AS3;ALPIANGPTL3;ANKIL;ARR3;ASCLL;ASIP;ATIC;ATP6VOD2;BUB1;C8orf22; CACNA1H;CASR;CBX2;CDK6;CDKN2B;CDT1;CES1L2;CETP;CHRNA

1B;ALDHI1AS3;ALPIANGPTL3;ANK1;ARR3;ASCLL;ATIC;ATP6VOD2;BHLHALS;C8orf22;CACNA1H;CASR;CBX2;CDK6;CDKN2B;CDT1;CES1L2;CHRNAS3;CRE(
JKN2B;CENPN;CETP;CHRNA3;CREG1;DNAIJB11;,DNM1;DPYSLZ2;ESPN;GJAL;GRIN2C;HADHB;HBA1;HBBA;HBE1;HSP90B1;HSPAS;HYOUL;IFT80;ITGB6;KC

AT2;AHR1B;ALDH1AS;ANGPTL3;ARHGEF38;ARR3;ASCLL;ASIP;ATIC,ATPEVOD2;,AVD;BHLHA15;CASA;CACNA1H;CARD10;CASR;CDC45;CDK6;CDKN2B;(
3;ANK1L;,APOF,ARR3;ASCL1;ASIP;ATP6VOD2;BHLHAL5;CASA;CACNALH;CASR;CDT1;,CES1L2;CETP;CHKA;CHRNAS;CREG1;DAB1;,DCDC2;DHCR24;DLGA

\5;,DPP4;DUOXZ;ECIZ;FDPS;FGF19;GHRL;GJAL;GPAM;GRID1;IL22RA1;LOC100858984;L0C121107687;LOC768786;MAP3K15;MCM9;MDK;MEI1;PANKZL;I

15,ADD2;ADGRF5;ADGRG2,AGPAT2;AHR1B;ALDH1A3;AMIGO2;ANGPTL3;ANK1;ARHGEF38;ARR3;ASCLL;ASIP;ATP6VODZ2;BHLHA15;BUBL,CACNA1H;C

(L;ACSBG2;ACSL1;ADAM15,ADAMTSLS,ADD2;ADGRF5,ADGRG2,AGPAT2,AHR1B;ALDH1A3;ALG12,ALPI,ALPK2,AMIGOZ;ANGPTL3;ANK1;APOF;ARR3; £



3A5,CYP4B7,CYP7AL;,CYP8B1;DCT,DHCR24;DHCR7;DLGAP5;,DNM1;DPP4;DPYSL2;DUOX1;DUSP4,ECI2;EHHADH;ELOVLZ,ENPEP,EPHAL;FAM20CL;FASH
CDT1,CETP;CHKA;CHRNA3;COQ10B;CREB3L3;CREG1;CSRP1;CYP3A5;CYP4B7,CYP8B1;DAB1;DACT2;DCDC2;DCT,DHCR24;DHCR7;DNAJB11;DNAJC12;
CACNA1H;CARD10;CASR;CBX2;CCNB3;CDC45,CDCA7,CDCA9;CDK6;CDKN2B;CDT1;CENPN;CES1L2;CHKA;COQ10B;CPED1;,CREB3L3;CREG];CRELD2;C

<N2B;CDT1;CES1L2;CETP;CHKA;COQ10B;CREB3L3;CYP2C23a;CYP2C23b;CYP3A5;CYP4B7,CYP7AL;CYP8B1;DCT;DHCR24;DHCR7;DLGAP5;DNAJB11;DN
SCLL;ASIP;ATIC;ATP6VOD2;BHLHAL5;BUB1;C8orf22;CACNA1H;CARD10;CASR;CDC45;CDCA9;CDK6;CDKN2B;CDT1;CENPN;CES1L2;CETP;CHKA;CHRN/

LG;FGF19;G0S2;GHRL;GJAL;,GPR27;GRIN2C;GSTO2;HSPOOB1;HSPAS;HYOUL;IFT80;IL1RL;IL22RAT;IQUB;KCNQ1;LOC112530071;LOC112531135;LOCL.
3;CREG1;CRTACL;,CSRP1;CYP4B7;DABL;,DACT2;DCDC2;DCT,DHCR24;DHCR7;DNAJB11;,DNM1;DPP4;DPYSL2;DUOX1;DUSP4;ELF3;ENPEP;EPB42,EPHA]
51;,CRTACL;,CSRP1;CYP3A5;,CYPAB7;DABL;DACT2;DCDC2;DCT,DHCR24;DHCR7;DNAJB11;DPYSL2;DUOX1;DUSP4;ELF3;ENPEP;EPB42,EPHAL;FABP4;FAS
NQI1;KLHL24;LAMB3;LOC100858984;L0C121111295;MAP3K15MCM3;MCM4;MCM5;MCM9;MED13;MIB2;MIS12;NPTXR;PANK1;PCP4;PDHAZ2;PDIAG;F

-DT1;CES1L2;CHKA;CHRNAS;CPT1A;CREB3L3;CREG1;CYP2C23a;CYP2C23b;CYP3AS5;CYP4B7,CYP7AL1,DABL;DACT2;DCDC2;DHCR24;DLGAP5;DNAJB11

P5;DNM1;DPP4;DPYSL2;ECI2;EHHADH;ENPEP;FABP2;FABP4;FASLG;FDPS;FGF19;GHRL;GJAL1,GPAM;GRIN2C;GSTK1;HBA1;HBBA;HBE1;HMGCL;HSP90B!

-ARD10;CASR;CBX2;CDC45;CDCA7;CDK6;CDKN2B;CDT1;CES1L2;CETP;CHKA;CHRNA3;CREB3L3;CREG1;CRTACL;CYP3A5;CYP4B7,CYP7AL,DABL;DACT.

\SCLL;ASIP;ATIC;ATP6VODZ;AVD;BHLHA15;BUB1;CASA;CACNA1H;CARD10;CASR;CBX2;CCNB3;CDC45;CDCA3;CDCA7;CDCA9;CDK6;CDKN2B;CDT1;CE



\;FBP2;FDFT1;FDPS;FGF19;FPGS;GALE,GLDC;GPAM;GPAT3;GSTK1L,GSTO2;HADHB;HKDC1;HMGCLHOGAL;HS6ST3;HSPAS;LIPC;LOC121111295;LOC76
DNM1;DPP4;DPYSL2;,DUOXTECIZ;EHHADH;ELF3;ENPEP;EPB42,EPHAL,ESPN;FABP2;FABP4;FAM110C;FAM20CL;FASLG;FASN;FBP2;FGF19,GADD45G;G/
SRP1;CYP2C23a;CYP2C23b;CYP3A5;CYP4B7,CYP7AL;,CYP8B1;DAB1;DACT2;DCDC2;DCT;DHCR24;DHCR7;DLEC1;DLGAP5;DNAJB11;DNAJC12;DNM1;C

{M1;DPP4;DPYSL2;DUOX1;DUSP4;ECI2,EHHADH;ELF3,ELOVLZ,ENPEP;EPB42;EPHAL;FABP2;FABP4;FAM20CL;FASN;FBP2;FDFT1;FDPS;FGF19;FPGS;GAD
\3;COQ10B;CREB3L3;CREGL;CRTACL;CSRP1;,CYP2C23a;CYP2C23b;CYP3AS5;CYP4B7;CYP7AL,CYP8B1,DABL;DACT2;,DCDC2;DCT;,DHCR24;DHCR7;DLGA

21106502;L0C121106942;L0C121106943;LPL;MAP3K15MAP3K7CL;MDK;MED13;NPTX2;NSMF;PCP4;PDGFRL;PDIA6;PODN;PPARGC1A;PRODH;PROK
sFABP2;FABP4;FASN;FDPS;FGF19;GADD45G;GHRL;GJAL,GPAM;GPC3;GRIN2C;HADHB;HBA1;HBBA;HBEL;HMGCL;HS6ST3;HSP90B1;HSPA5;HYOUL;IFT:
>N;FGF19;GADD45G;GHRL;GJAL,GPC3;GRIN2C;GSTK1;HADHB;HBAL;HMGCL;HS6ST3;HSP90B1;HSPAS5;IFT80;KCNQ1;,LAMBS3;LIPC;LOC100858984;LOC:
'PARGC1A;RAD9B;RAPGEF4;RBPJ;RRM2;SDF2L1;SLC51AL;SMC4;SOX8;SPC25;SPTB;STMNI1;SUN2; TCIRG1; TEN1, TOP2A; TRPM1;UBE2U;VPS29L

;DNM1;DPP4;DPYSL2;DUOXT;ECIZ;ELF3;EPHAL;FABP4;FASLG;FASN;FGF19;G0S2;,GADD45G;GHRL;GJAL;,GLDC,GPAM;GPR27;GRIN2C;GSTK1,GSTOZ;HB

LHSPAS;HYOUZL;IFT80;ITGB6;KCNQI;LIPC;LOC100858984;L0C121106502;L0C121106942;L0C121106943;L0C121107687;LRG1;MDK;MED13;MEI1;MI!

2;,DCDC2;DCT,DHCR24;DHCR7;DLEC1;DLGAPS5;DNAIJB11;DNM1;DPP4;DPYSL2;DUOX1;DUSP4;ELF3;ENPEP;EPB42;EPHAL,ESPN;FABP4;FAM110C;FASLC

:NPN;CES1L2;CETP;CHKA;CHRNA3;COQ10B;CPED1;CREB3L3;CREG1;CRELD2;CRTACL;CSRP1;CYP2C23a;CYP2C23b;CYP3AS5;CYP4B7;,CYP7AL;,CYP8BL;L



8786;LPL,MAN1B1;MAP3K15;MAP3K7CL,MEL;MIB2;MICAL2;MSMO1,0LAH;PANK1;PDGFRL;PDHAZ;PDIA2;PDIAG;PNPLA3;PPTC7;PRODH;PTDSS1;RAL

ALE;GHRL;GJAL;GLDC;GRIN2C;GSTK1;GSTOZ2;HADHB;HBA1;HBBA;HBE1;HKDC1;HMGCL,HOGAL,HORMAD2;HS6ST3;HSP90B1;HSPA5;HYOUL;IL1RLT;IL
'PP4;DPYSL2;DUSP4,ECIZ2;EHHADH;ELF3;ELOVL2;ENPEP;EPB42;ESPN;FABP2;FABP4;FAM110C;FAMZ20CL;FASLG;FASN;FBP2;FDFT1;FDPS;FPGS;G0S2;GAI

D45G;GALE;GHRL;GLDC;GPAM;GPAT3;GPC3;GRIN2C;GSTK1;GSTO2;HADHB;HBAL;HKDC1;HMGCLHOGAL;HS6ST3;HSPI0B1;HSPAS;ITGB6;KCNQ1;KI/
P5,DNAJB11;DNAJC12;,DNM1;DPP4;DPYSL2;DUOX1;DUSP4;ECI2,EHHADH;ELF3,ELOVLZ;ENPEP;EPB42;EPHAL;ESPN;FABP2;FABP4,FAM20CL;FASLG;FA

2;RAPGEF4;RBPJ;RCANZ;RDH11;RGS8;RND2;SAA;SGK1;SNCG;SOCS3;SOX8;SPTB;STC2;SUCO; TCIRGL, TENMZ;TLR5; TPP1;TRPM1;TSKU;VSNLL;WNT11
30;ITGB6;KCNQL;LAMB3;LIPC;LOC107054133;L0C121107687;,LOC768786;LPL;MAP3K15;MCM4;MCM9;MDK;MED13;MEI1;MICALZ2;MKI67;MLF1;MUST
107054133;L0C121107687;MAP3K15;MCM4;MDK;MED13;MEI1;MIB2;MICALZ;MKI67;MLF1;MUSTN1;MYCL,NSMF,OTX5;PANK1;PCP4;PDCD1;PPARGC

AL;HBBA;HBEL,HMGCL;HSPO0B1;HSPAS;HYOUL;IFT80;IL1RLL;IL22RATL;IQUB;ITGBE;KCNQ1;KIAA0101;LIPC;LOC112530071;LOC112531135;LO0C12110¢
512;PDIA2;PDIAG;PGR2/3;RAPGEF4;RBP;RBPJ;RHAG;SAA;SGK1;SHROOMS;SLC16A1;SLC16A5;SLC25A25;SLC26A9;SLCAATL;SLC51AL;SNCG;SOX8;SPIRE:

5;FASN;FDFT1;FDPS;FGF19;G0S2;GADD45G;GHRL;GJAL,GLDC;GPAM;GPAT3;GPC3;GPR27;GRIN2C;GSTO2;HBA1;HBBA;HBE1;HKDC1;HORMAD2;HSE6ST

JAB1;,DACT2;DCDC2;DCT;DHCR24;DHCR7;DLEC1;DLGAP5;DNAJB11;DNAJC12;.DNM1;DPP4;DPYSL2;DUOX1;DUSP4;ECI2;EHHADH;ELF3;ELOVLZ;ENPEI



)9B;RBPJ;RDH11;RETSAT;RND2;RRM2;SCD;SDF2L1,SGK1;SGPP2;SMC4;SQLE;SRD5A1;SRR;SULT1B;TCIRG1; TK1, TOP2A;TOR3A; TPP1,UBE2U;UGP2;UNG;!

22RALITGB6;KCNQIL;KIAA0101;KIAAL1958;LAMB3;LIPC;LOC100858984;LOC107050717;LOC112530071;LOC112531135;LO0C121106502;L0C12110694
JODA45G;GALE;GHRL;GJAL;GLDC;,GPAM;GPAT3;GPC3;GSTK1;GSTO2;HADHB;HBA1;HBBA;HBE1;HKDC1;HMGCLHN1;HOGAL,HORMAD2;HSP90B1;HSPA

AA0101;KLHL24;LIPC;,LOC107050717,LOC121111295,LOC768786;LPL,MAN1B1;MAP3K15;MAP3K7CL,MCM3;MCM4;MCM5,MCM9;ME1;MED13;MIB2;)
SN;FBP2;FDFT1;FDPS;FGF19;FPGS;G0S2,GADDA45G;GALE;GHRL;GJAL;GLDC;GPAM;GPAT3;GPC3;GPR27;GRIN2C;GSTK1;GSTOZ2;HADHB;HBA1;HBBA;HB

N1;MYCLNPTX2;NSMF,OTX5;PANK1;PCP4;PDCD1;PDIAG;PNPLA3;PPARGC1A;PROK2;PSD3;PTTG2;RAPGEF4;RBPJ;RCAN2;RCN1;RDH11;RGS8;RGS9BP
1A;PROK2;PSD3;PTTG2;RAPGEF4;RBPJ;RCN1;RGS8;RHAG;RND2;SCD;SGK1;SHROOM3;SMC4;SMTNL1;SMYD1;SNCG;SOCS3;SOX7;SOX8;SPIREZ;SPON:

»502;L0C121106942;L0C121106943;L0C121107687;L0C121111295;,LOC768786;LPL;LRG1;MAN1B1;MAP3K15;MAP3K7CL,MCM9;MDK;ME1;MED13;M

3;HSPI90B1;HSPAS5;HYOUL;IFT80;IL1RLI;IL22RATL;IQUB; KANK4;KCNQ1;KIAA0101;KIAAL1958;LIPC;LOC100858984;LOC107050717;,LOC107054133;LOC1

> EPB42;EPHAL;ESPN;FABP2;FABP4;FAM110C;FAM20CL;FASLG;FASN;FBP2;FDFT1;FDPS;FGF19;FPGS;G0S2,GADDA45G;GALE;GHRL;GIJAL;GLDC;,GPAM;GI



2;L0C121106943;L0C121107687;L0C121111295;LOC768786;LPL,MAN1B1;MAP3K15;MCM3;MCM4;MDK;ME1L;MED13;MIB2;MICAL2;MKI67;MLF1;MY
5;HYOUZLIFT80;IQUB;ITGB6;KANK4;KCNQ1;KIAA0L101;KIAAL1958;KLHL24;LIPC;LOC100858984;LOC107050717;LOC112530071;LOC121106502;,LOC121

AICALZ2;MLF1;MSMO1;0LAH;PANK1;PDGFRL;PDHA2;PDIA2;PDIAG;PGR2/3;PNPLA3;PPARGC1A;PPTC7;PRODH;PTDSS1;PTTG2;RADIB;RBPJ;RCN1;RDH
E1,HKDC1;HMGCLHOGALHORMAD2;HS6ST3;HSP90B1;HSPA5;HYOUL;IFT80;IL1RLL;IL22RAL;IQUB;ITGBG;KCNQ1;KIAAO0101;KLHL24;LAMB3;LIPC;LOC

;RHAG;RNDZ;SAA;SCD;SGK1;SHROOM3;SMC4;SMTNL1;SMYD1;SNCG;SOCS3;SOX7;SOX8;SPINT4;SPIRE2;SPON2;SPTB;SRD5A1;SRR;STC2;STMN1;SUN

IUSTN1;NSMF,PANK1;PCOLCEZ2;PCP4;PDCD1;PDGFRL;PDIA2;PDIAG;PGR2/3;PNPLA3;PODN;PPARGC1A;PRODH;PROK2;PSD3;RADIB;RAPGEF4;RBP;RE

12530071;L0C112531135;L0C121106502;L0C121106942;L0C121106943;L0C121107687;,LOC121111295;LOC768786;LPL;MAP3K15;MAP3K/CL;MCN

PAT3;GPC3;GPR27;GRID1;GRIN2C;GSTK1;,GSTOZ;HADHB;HBA1;HBAD;HBBA;HBE1;HKDC1;HMGCL,HN1;HOGAL;HORMADZ2;HSP90B1;HSPAS;HYOUL; It



CL;NPTXR;NSMF;PCOLCE2;PCP4;PDIA6;PGR2/3;PNPLA3;PODN;PPARGC1A;PRODH;PROK2;PSD3;PTTG2;RADIB;RAPGEF4;RBP;RBPJ;RCN1;RGS8;RHAG
106942;L0C121106943;L0C121107687;L0C121111295;LOC768786;LRG1;MAN1B1;MAP3K15;MAP3K7CL,MCM3;MCM4;MCM5;MCM9O;MDK;ME1;MEL

11;RETSAT;RMIZ;RRM2;SAA;SCD;SDF2L1;SGK1;SGPP2;SLC16A1;SMC4;SMTNL1;SOCS3;SPTB;SQLE;SRD5AL;SRR;STC2;SULT1B; TCIRGL;TCN2; TEN1; TK1;
.100858984;LOC107050717;LOC107054133;LOC112530071;LOC112531135;L0C121106502;LO0C121106942;L0C121106943;LO0C121107687;,LOC1211:

iPJ;RCAN2;RDH11;RGS8;RGS9BP;RHAG;RND2;SAA;SCD;SDF2L1;SGK1;SHROOMS;SLC16A1;SLC25A25;SLC4AL;SMC4;SMTNLL;SNCG;SOCS3;SOX8;SPIN

14;MCM5;MDK;ME1;MED13;MIB2;MICALZ2;MKI67;MLF1;MUSTN1;MYCL,NPTXR;NSMF;OTX5;PANK1;PCOLCEZ;PCP4;PDCD1;PDGFRL;PDIA2;PDIAG;PGR:

-T80;IL1RL1;IL22RATL;IQUB;ITGBE;KANK4; KCNQ1;KIAA0101;KIAA1958;KLHL24;LAMB3;LIPC;LOC100858984;LOC107050717;LOC107054133;LOC11253C



Y13;MIB2;MICALZ;:MIS12;MKI6 7;MLF1;MSMO1;MUSTN1L;MYCLNPTX2;NPTXR;NSMF,OLAH;OTX5;PANK1;PCP4;PDHAZ2;PDIA2;PDIAG;
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